Análisis de la Diversidad Genética de tres Poblaciones de Aguaymanto (Physalis peruviana) usando SSR 
Alberto Lopez1, Marlon  Garcia1, Ingrid Tirado1, Paul Guarnizo1, Ismael Araujo1, Maricielo Postilllos1, María Siles1
1 Laboratorio de Genética, Grupo de Investigación en Recursos Genéticos (RecGen) Universidad Nacional Mayor de San Marcos, Perú                          
E-mail: alopezs@unmsm.edu.pe      
Dirección: Facultad de Ciencias Biológicas, UNMSM. Calle Germán Amezaga 375 Lima, Perú
Resumen
El aguaymanto (Physalis peruviana) es una  solanácea  nativa de la región Andina. En el Perú la producción y exportación de este fruto  se ha incrementado en los últimos años debido a la demanda internacional. Para que este crecimiento sea sostenible es necesario mejorar sustancialmente la calidad del fruto, esto mediante la creación de un estándar de aguaymanto con características de interés al explorar los ecotipos presentes en Perú. Para ello se tienen que hacer estudios de diversidad genética, que además de dar un sustento genético a este estándar, será la base para  posteriores estudios de mejoramiento lo que conllevará a tener una mejor ventaja competitiva. Considerando lo mencionado, en el presente trabajo se realizó un estudio de diversidad genética usando 5 marcadores SSR (SSR11,SSR138, SSR15,SSR123 y SSR146) de tres poblaciones de aguaymanto procedentes de Ayacucho (2761 msnm), Cajamarca (2750 msnm) y La Libertad (3099 msnm) .Se encontró un  Fst = 0.330, además el AMOVA indicó que el mayor porcentaje de variación (73%) se encuentra dentro de los individuos   y solo un 27% entre las poblaciones. Se encontró 7 alelos en SSR11; 6 en SSR138, 8 en SSR15, 13 en SSR15 ,3 en SSR146 y 13 en SSR123. Por otro lado los valores PIC encontrados  para cada marcador fueron 0.597 para SSR138, 0.679para SSR11, 0.125 para SSR146, 0.536para SSR15 y 0.741 para SSR123. La baja diferencia genética y el análisis de varianza molecular  mostraron una baja diferenciación entre las poblaciones, lo cual evidencia una misma unidad genética, no estructurada. 
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Abstract
The aguaymanto (Physalis peruviana) is a solanaceous native to the Andean region. In Peru, the production and export of this fruit has increased in recent years due to international demand. For this growth to be sustainable it is necessary improve the quality of the fruit, this by creating a standard of aguaymanto with characteristics of interest when exploring the ecotypes present in Peru. For this, studies of genetic diversity have to be done, which in addition to giving a genetic support to this standard, will be the basis for further studies of improvement which will lead to a better competitive advantage. Considering the mentioned thing, in the present work a genetic diversity study was carried out using 5 SSR markers (SSR11, SSR138, SSR15, SSR123 and SSR146) of three populations of aguaymanto from Ayacucho (2761 masl), Cajamarca (2750  masl) and  La Libertad (3099 masl). An Fst = 0.330 was found, in addition  the AMOVA indicated  that the highest percentage of variation (73%) is within the and only 27% between the populations. We found 7 alleles in SSR11; 6 in SSR138, 8 in SSR15, 13 in SSR15, 3 in SSR146 and 13 in SSR123. On the other hand, the  PIC values ​​found  for each marker  were 0.597 for SSR138, 0.679 for SSR11, 0.125 for SSR146, 0.536 for SSR15 and 0.741 for SSR123. The low genetic difference and the analysis of molecular variance showed a low differentiation among the populations, which shows the same genetic unit, unstructured.
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