Ensayo tipo RAPD revela polimorfismo entre aislados fitopatógenos de Nocardia sp. agente causal del “falso Orobanche” del tabaco en Cuba.
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Resumen
El "falso Orobanche" que afecta al tabaco (Nicotiana tabacum L.) en Cuba, causa pérdidas económicas en el cultivo en la zona central y oriental del país. La identificación de su agente causal dentro del grupo de actinobacterias pertenecientes al género Nocardia, presentes en el suelo de las vegas tabacaleras afectadas, abrió nuevos espacios para realizar su manejo integrado. En ensayos sobre el empleo de sales de hierro para el control de este agente en el suelo, se ha confirmado que las diversas cepas fitopatógenas aisladas de varias regiones tabacaleras del país afectadas por la enfermedad muestran diferente susceptibilidad a estos cationes. Este hecho pudiera estar indicando que existen características que pudieran distinguir a los diferentes en función de los territorios de donde estos han sido aislados. El objetivo de esta investigación fue caracterizar molecularmente cepas fitopatógenas de Nocardia sp., causantes del “falso Orobanche” del tabaco, aisladas en diferentes regiones de Cuba. Se analizaron 12 aislados obtenidos en seis regiones tabacaleras del país con incidencia de la enfermedad, mediante un ensayo tipo RAPD con los cebadores RBA 10A y RBA 13A. Los resultados mostraron bandas polimórficas del ADN en todos los aislados con independencia de la cercanía del origen geográfico de cada uno. Estos resultados pudieran estar indicando una radiación evolutiva de esta especie en Cuba. Se confirmó la posibilidad de tipificar a estos agentes fitopatógenos a nivel molecular, lo que es de gran valor para los fitopatólogos en el estudio de su epidemiología y el control de esta enfermedad.
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Abstract
In Cuba, the "false Broomrape" causes economic losses in the tobacco crop (Nicotiana tabacum L.) in the central and eastern part of the country. The identification of its causative agent within the group of actinobacteria belonging to the genus Nocardia, present on the soil of the affected tobacco plantations, opened new spaces for integrated management. In assessments on the use of iron salts for the control of this agent on the soil, it has been confirmed that the various phytopathogenic strains isolated from several tobacco regions affected by the disease show different susceptibility to these cations. This fact could be indicating that there are characteristics that could distinguish the different depending on the territories from where they have been isolated. The aim of this research was to characterize molecularly phytopathogenic strains of Nocardia sp., which cause the "false Broomrape" of tobacco, isolated in different regions of Cuba. We analyzed 12 isolates obtained in six tobacco regions of the country with incidence of the disease through a RAPD-type assay with the primers RBA 10A and RBA 13A. The results showed polymorphic bands of DNA in all the isolates regardless of the proximity of the geographical origin of each one. These results could be indicating an evolutionary radiation of this species in Cuba. The possibility of typifying these phytopathogenic agents at the molecular level was confirmed, which has a great value for phytopathologists in the study of their epidemiology and the control of this disease.

Key words: Polymorphism, DNA, Bacteria, RBA 10A, RBA 13A.
